
PLAN DEL CURSO DE DOCTORADO 
 
Datos  
 

• Nombre: Biología molecular en hemopatías malignas 
• Créditos actuales: 3 
• Profesor(es) que la imparte(n). Director: Marcos González 

(margondi@usal.es). Ramón García Sanz, Mª D. Caballero. 
• Tipo de asignatura. Optativa 
• Idioma en que se imparte. Castellano. 

 
 
Objetivos de la asignatura 
 
Profundizar en las alteraciones moleculares en Hemopatías Malignas resaltando su 
importancia no sólo en el diagnóstico y en la monitorización terapéutica sino también 
como posibles dianas terapéuticas. 

 
Metodología 
 
Clases teóricas: 10  
Clases prácticas: 4 días, en el laboratorio de Biología Molecular del Servicio de 
Hematología del Hospital Universitario de Salamanca 
 
Distribución del tiempo 
 
Se incluyen dos bloques teóricos: 
- 3 horas de aspectos generales de bases moleculares y mecanismos oncogénicos 
en Hemopatías. 
- 7 horas de alteraciones moleculares en cada hemopatía.  
El curso se completa con 20 horas de prácticas donde se realiza la metodología para 
su estudio. 
    
Evaluación 
 
Asistencia a >90% de las clases y evaluación continuada. 
    
Programa de la asignatura 
 
Clases teóricas: 
Introducción a la biología molecular 
Mecanismos oncogénicos en hemopatías malignas 
Alteraciones moleculares en las leucemias agudas 
Biología molecular de los síndromes mieloproliferativos 
Biología molecular de los linfomas B y T 
Alteraciones moleculares en el mieloma múltiple. 
Aplicaciones de la biología molecular en el seguimiento de la enfermedad mínima 
residual. 
Prácticas: 
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PCR cuantitativa 
Secuenciación 
 
Plan de clases 
 
Teoría: Mayo. Miércoles y Jueves, de 16:00 a 17:00. 
Prácticas: mayo, lunes a jueves por la mañana, ajustadas a la disponibilidad del 
alumno.  
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Horarios de atención al alumno 
 
De lunes a viernes, de 9.00 a 17.00, previa cita. 
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