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Los algoritmos vinculan la expresion de genes con la agresividad

de tumores colorrectales

En la dltima publicacion presentada por el grupo de biocinformdtica y gendmica
funcional del Centro de Investigacion del Cancer de Salamanca, que estd dirigido

por Javier De Las Rivas, del CSIC, se presentan los resultados de un solido andlisis

molecular y bioinformatico para revelar el perfil de expresion génica y su correlacion

con diferentes tipos de cancer colorrectal.

La expresion genica es el proceso que permite el montaje de una molecula de
proteina a partir de la informacién codificada en un gen. Esta relacion entre genes
y proteinas es crucial en la investigacion y comprension de multiples enfermedades,

como el cancer.

La investigacion se ha llevado a cabo mediante el estudio de tumores de cdancer
colorrectal de una serie de 1273 tumores. En concreto, se ha integrado datos
completos de las secuencias de ARN (es decir, datos de transcriptémica) y de
supervivencia de los pacientes. De esta manera se puede cotejar cuando y donde
se activa o desactiva cada gen en los tejidos andlizados con datos de la

supervivencia de los pacientes.

La investigacion ha permitido asignar un factor de riesgo a cada uno de los tumores
de dicha serie grande de tumores. Como el grupo dirigido por De Las Rivas estd
especializado en biocinformdtica, en la investigacion se han aplicado algoritmos y
cdlculos computacionales para identificar los genes marcadores de riesgo y asi
clasificarlos en cuatro subtipos, atendiendo a su biologia molecular. Silos genes
identificados estdn altamente expresados en el tumor de un paciente, van ¢

marcar un mal pronodstico.

En este sentido, mediante esta investigacion se ha demostrado que la perdida del

gen CDKNIAy su correspondiente proteina p2l, estd asociada con tumores de colon
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mMAs agresivo por tener peor supervivencia general a los cinco anos, y que suelen
ser diagnosticados en etapas avanzadas. “El hecho de que la proteina p2l trabaje
en coordinacion con pPS3 como un mediador principal en la detencion del ciclo
celular- senala De Las Rivas- hace mds relevante nuestro descubrimiento en
cancer de colon, pues explica mejor las vias moleculares por las cuales este tipo de

tumores pueden progresar y ganar en agresividad”.

La investigacion ha sido el resultado de la colaboracion estrecha durante tres anos
del grupo dirigido por el Dr. Javier De Las Rivas y por el dirigido por la Dra. Regine
Scheider-Stock, del Hospital Universitario de Erlangen, en Alemania. La colaboracion
ha dado lugar a estancias entre los laboratorios, asi mismo, parte del trabajo se ha
visto reflejado en la tesis doctoral que fue defendida a finales de 2019, por Santiago
Bueno-Fortes, que desarrolld su formacion predoctoral en el Centro de

Investigacion del Cancer.
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